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今回の内容
計算式によるデータ加⼯
Cochran-Armitageの傾向検定
Mantel傾向検定
除外の習得、サブグループ解析
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サンプルデータを利⽤
ヘルプ＞サンプルデータ
医学研究のLipid data
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計算式によるデータ加⼯
⽬標（Lipidデータを使⽤）

アウトカム︓3年後のLDLの改善
わずかでも減っていれば改善

曝露︓BMI
やせ︓18.5未満
正常︓18.5以上、25未満
肥満︓25以上
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変数がない位置で右クリック 5

列名を適宜変更

計算式をクリック
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計算式を作成①

a > b を選択
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計算式を作成②
枠を選んで、列を選択
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適宜名義尺度に変更

計算式が間違いないか確認
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改善した⼈では1 10
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練習① 以下の列を作成 11

練習② 以下の列を作成 12
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Cochran-Armitage傾向検定①
分析＞⼆変量の関係
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Cochran-Armitage傾向検定②
Yにアウトカム、XにBMIグループ
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Cochran-Armitage傾向検定③
▼よりCochran-Armitageの傾向検定
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練習③ まだまだ計算式
以下のような変数を作成

3年後のLDLの改善を3段階で定義
改善︓10mg/dL以上減少
悪化︓10mg/dL以上増加
不変︓改善、悪化のいずれでもない

BMIを「やせ・正常」と「肥満」の2⽔準
ダミー層︓すべて1と⼊⼒された列

16

15

16



LDL3⽔準 17

BMI2⽔準 18

17

18



ダミー層 19

Mantel傾向検定①
分析＞⼆変量の関係
YにLDL3⽔準、XにBMI2グループ
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Mantel傾向検定②
▼よりCochran-Mantel-Haenszel検定
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Mantel傾向検定③
グループ変数の列

に

ダミー層

を指定
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Mantel傾向検定④
X間のスコアの⽐較 に注⽬
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除外の習得
⽬標（Lipidデータを使⽤）

BMIグループでのやせを除外し、
性別のサブグループで正常と肥満を⽐較

やせの除外には2通り
データフィルタを⽤いたやり⽅
1変量の関係を⽤いたやり⽅
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やり⽅其の壱①
分析＞⼀変量の関係
YにBMIグループ
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やり⽅其の壱②
ヒストグラムの1の部分をクリック
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やり⽅其の壱③
データに戻ってみる
除外する/しないをクリック
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やり⽅其の壱④
除外データに
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やり⽅其の弐①
⾏＞データフィルタ
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やり⽅其の弐②
フィルタ列の追加

BMIグループを選択
追加をクリック
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やり⽅其の弐③
1をクリック 除外する/しないをクリック
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やり⽅其の弐④
除外データに
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サブグループ解析
サブグループ因⼦をByに
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